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標記の推定アレルは、推定アレル一覧表（JSHI）2020年度版の更新に伴い、追加および

名称変更されたアレルであり、これらアレル関する情報を以下に示す。 

 

１、HLA-C*07:02N 

１）対象アレル：C*07:02:01:17N 

２）塩基配列：C*07:02:01:01と比較しイントロン 3領域の 2番塩基が Tから Aへ置換 

（別添資料参照） 

３）発現状態：スプライスサイトの置換により発現抑制が予測される。※1 

４）遺伝子頻度：0.0053％（14人/259,466人）※1 

５）推定されるハプロタイプ：A*11:01-C*07:02:01:17N-B*67:01:01-DRB1*16:02 ※1 

※1 参照文献：A novel HLA-C allele, HLA-C*07:02:01:17N, with an alternative splice 

site. HLA 2018, 92 : 56-57 

 

２、HLA-C*03:23N 

１）対象アレル：HLA-C*03:23 ⇒ C*03:23N（名称変更） 

２）塩基配列：C*03:04:01:02と比較してエキソン 3の 406番塩基が Gから Aへ置換 

（別添資料参照） 

３）発現状態：LCTで Cw3アロ抗体に反応せず。C*03:23を保有するドナー由来のリン

パ球細胞表面に Cw3抗原が発現していないことをMoAbを用い FCMで確認した。※2 

４）非発現の理由：エキソン領域の塩基置換が新たなスプライスサイトを形成すること

で、フレームシフトによりストップコドンを生じ発現を抑制したと予測される。※2 

５）遺伝子頻度：0.027％（220人/800,552人）※2  

６）推定されるハプロタイプ：A*26:01-C*03:23N-B*40:02-DRB1*09:01 ※2 

※2 参照文献：A new HLA-C allele with an alternative splice site in exon 3: 

HLA-C*03:23N. HLA 2020 (in press) 
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Exon 3           Intron 3

 Nuc.Pos           1000       1010      1020      1030      1040      1050      1060

                       Standard acceptor site 

C*07:02:01:01 GCTGCAGCGCGCAG|gtaccaggggcagtggggagccttccccatctcctatagatctcccgggatggcct

  L  Q  R  A

C*07:02:01:17N GCTGCAGCGCGCAGGAACCAGGGGCAGTGGGGAGCCTTCCCCATCTCCTATAGATCTCCCGGGATGGCCT

  L  Q  R  A  G  T  R  G  S  G  E  P  S  P  S  P  I  D  L  P  G  W  P 

Nuc.Pos           1070      1080      1090      1100      1110      1120

C*07:02:01:01 cccacgaggaggggaggaaaatgggatcagcactggaatatcgccctcccttgaatggag

C*07:02:01:17N CCCACGAGGAGGGGAGGAAAATGGGATCAGCACTGGAATATCGCCCTCCCTTGAATGGAG

 P  T  R  R  G  G  K  W  D  Q  H  W  N  I  A  L  P  *

                                                                                                                       Stop Codon
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